Sequence Range: 1 to 1127

>Hindl 11 >Kpnl >BamH|1
| | |

10 20 130 140 | 50
GTCTGGGCAATGGCTAGCGTTTAACTTAAGCTTGGTACCGAGCTCGGATC
>EcoRlI
|
>BstXl1 |
1 |
60 | 70 80 90 100

CACTAGTCCAGTGTGGTGGAATTCACCATGAACAGCACATGTATTGAAGA
M N S T C I E E>
GPR65 >

110 120 130 140 150
ACAGCATGACCTGGATCACTATTTGTTTCCCATTGTTTACATCTTTGTGA
Q HDLDHY L F P 1 VY I F V>

GPR65 >

160 170 180 190 200
TTATAGTCAGCATTCCAGCCAATATTGGATCTCTGTGTGTGTCTTTCCTG
I 1 v. S 1 P ANIT G S L CV S F L>

GPR65 >

210 220 230 240 250
CAAGCAAAGAAGGAAAGTGAACTAGGAATTTACCTCTTCAGTTTGTCACT
Q AK K E S EL GI Y L F S L S L>
GPR65 >

260 270 280 290 300
ATCAGATTTACTCTATGCATTAACTCTCCCTTTATGGATTGATTATACTT
s bL LY AL TLPLW 1 DY T>

GPR65 >

310 320 330 340 350
GGAATAAAGACAACTGGACTTTCTCTCCTGCCTTGTGCAAAGGGAGTGCT
W N K DNWTF S P AL CK G S A

GPR65 >

360 370 380 390 400
TTTCTCATGTACATGAATTTTTACAGCAGCACAGCATTCCTCACCTGCAT
FLMYMNZFY S STAFULTC I>
GPR65 >

410 420 430 440 450
TGCCGTTGATCGGTATTTGGCTGTTGTCTACCCTTTGAAGTTTTTTTTCC
AAVv DRY L AV VY P L K F F F

GPR65 >

460 470 480 490 500
TAAGGACAAGAAGATTTGCACTCATGGTCAGCCTGTCCATCTGGATATTG
L R TRRFALWMYVSLS 1T W1 L>

GPR65 >

510 520 530 540 550



GAAACCATCTTCAATGCTGTCATGTTGTGGGAAGATGAAACAGTTGTTGA
E T I FNAVWML WETDETV V E>
GPR65 >

560 570 580 590 600
ATATTGCGATGCCGAAAAGTCTAATTTTACTTTATGCTATGACAAATACC
Yy C bAE K SN FTULCY D K Y>

GPR65 >

610 620 630 640 650
CTTTAGAGAAATGGCAAATCAACCTCAACTTGTTCAGGACGTGTACAGGC
P L EKWIQTIT1T NLNULIFRTZ CT G

GPR65 >

660 670 680 690 700
TATGCAATACCTTTGGTCACCATCCTGATCTGCAACCGGAAAGTCTACCA
Y A1 P L V T 1 L I CN R K VY QO
GPR65 >

710 720 730 740 750
AGCTGTGCGGCACAATAAAGCCACGGAAAACAAGGAAAAGAAGAGAATCA
AV R H N KATENIKE K K R I>

GPR65 >

760 770 780 790 800
TAAAACTACTTGTCAGCATCACAGTTACTTTTGTCTTATGCTTTACTCCC
I K L LV S I TV TZFV L CF T P>

GPR65 >

810 820 830 840 850
TTTCATGTGATGTTGCTGATTCGCTGCATTTTAGAGCATGCTGTGAACTT
FH VM LLT1TRZCI L EWHAVNPF
GPR65 >

860 870 880 890 900
CGAAGACCACAGCAATTCTGGGAAGCGAACTTACACAATGTATAGAATCA
E DHSNSGI KW RTY TMY R I>

GPR65 >

910 920 930 940 950
CGGTTGCATTAACAAGTTTAAATTGTGTTGCTGATCCAATTCTGTACTGT
T vV AL T SLNICVADU®PTI1T L Y C

GPR65 >

960 970 980 990 1000
TTTGTAACCGAAACAGGAAGATATGATATGTGGAATATATTAAAATTCTG
F v T ETGRYDMWNTIL K F C>
GPR65 >

1010 1020 1030 1040 1050
CACTGGGAGGTGTAATACATCACAAAGACAAAGAAAACGCATACTTTCTG
T GRCNTSOQRU QR RTKT RTITL S

GPR65 >

>Xhol >Xbal

I I
1060 1070 1080 1090 | 1100



TGTCTACAAAAGATACTATGGAATTAGAGGTCCTTGAGTAGCTCGAGTCT
v § T K b TMEILE V L E *
GPR65 >

1110 1120
AGATGACTAACTATAGTCACCTAATTT



